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RESUMEN

Al realizar la caracterizacion morfologica del 2014 al 2016 con
lafinalidad de analizar la variabilidad de frutos en 183 entradas de
tuna ,se determino 26 grupos o morfotipos utilizando 28 caracteres
de fruto a una distancia taxonémica de 10.49 y con relacion ala
planta, cladodios y flor se formé 20 morfo tipos a través de 21
caracteres a una distancia taxonémica de 13.11. Al realizar el ACP |
se encontrd que el primer componente (CP,) explica el 30 % de la
varianza total, el segundo (CP,) explica el 9 %, y asi sucesivamente,
hasta llegar al CP, que explica el 73 % de la variabilidad total
acumulada.Los caracteres mas discriminantes de la variabilidad 8
genética del germoplasma de tuna resultaron ser: el peso de pulpa
(g), peso de fruto(g), longitud de fruto(mm) y didmetro de semilla |
con r >0.70. Se identificaron como accesiones promisorias a las [§
entradas que mostraron las mejores caracteristicas comerciales de g 3 b ’
fruta (sabor, peso, tamafio y presentacion comercial) alos biotipos FIEe e Goloonn ancional (s seroioplnomaa e funa en
PER-001557, PER-001 524, PER-001514 para la tuna blanca, Viscachayocc (2 750 ) msnm.)-Huamanga en Ayacucho - Peru
PER-001564, PER-001522, PER-001580 para la tuna amarillay el

PER-001559,PER-001567 y PER-018034 para la tuna morada.
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ABSTRACT

When performing the morphological characterization from 2014 to 2016 with the purpose of analyzing fruit variability in 183
tuna inputs, 26 groups or morphotypes were determined using 28 fruit characters at a taxonomic distance of 10.49 and in relation
to the plant, cladodes and flower formed 20 morphotypes through 21 characters at a taxonomic distance of 13.11. When the PCA
was performed, the first component (CP,) was found to account for 30% of the total variance, the second (CPZ) explains 9%, and so
on, until CP, explains 73% of total cumulative variability . The most discriminant traits of the genetic variability of the tuna
germplasm were: pulp weight (g), fruit weight (g), fruitlength (mm) and seed diameter with r>0.70. Promising accessions were
identified for the entries that showed the best commercial fruit characteristics (flavor, weight, size and commercial presentation)
to the biotypes PER-001557, PER-001524, PER-001514 for the white prickly pear, PER-001564, PER -001522, PER-015080 for
the yellow tuna and the PER-001559, PER-001567 and PER-018034 for the purple tuna
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INTRODUCCION
La tuna Opuntia sp, es originaria de América y se encuentra distribuida desde Canada hasta Argentina, se cultiva en diversos
paises con diferentes fines, principalmente por ser hospedero de la
cochinilla, produccidn de fruta y otros usos.

La tuna agrupa varias especies del género Opuntia; en el Pert, por la
coloracion del fruto se consideran los tipos: blanca, amarilla, colorada y
morada. La tuna es una especie que puede crecer en terrenos donde otros
cultivos son limitados por falta de agua , por lo que se considera como una
planta rustica ,sin embargo plantaciones en varios lugares de Ayacucho y
Costa del Perti no han prosperado por no tener mayores estudios en lo que se
refiere al pH y salinidad. Ante esta situacion, el programa de investigacion
en frutales de la EEA Canaan , durante los afios 1998 y 1999 inicio con la
instalacion de una coleccion de 116 accesiones en el Anexo Huanchacc

(2 380 msnm.), distrito de Luricocha , provincia de Huantay en el 2007 la
SDRG instalo una nueva coleccion mas completa con 183 accesiones en
Vizcachayooc (2 750 msnm.)-Canaan con mejor distribucion y
ordenamiento para caracterizar, mantener e identificar los biotipos
promisorios (Fig. 1).
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La coleccion nacional de germoplasma de tuna con 183 accesiones se Pi'

encuentra ubicado en Vizcachayocc ( 2750 msnm.),Distrito de Andrés =]

Avelino Caceres ,Provincia de Huamanga y Departamento de Ayacucho - 0

Peru ,auna latitud de 12°55'40” S 5 longitud de74°17'45”0 .Lacolecta Fig. 2 Distribucién geogrifica de la coleccién nacional de
se hizo durante los aflos de 1998 y 1999 (Fig. 2) en los departamento de germoplasma de tuna

Ayacucho ( Huanta, San Miguel,Ocros ,Huancapi y Cangallo);

Huancavelica (Chincho, Colcabamba y Julcamarca); Junin (Pariahuanca y Andamarca); Apurimac (Chincheros); Huanuco
(Ambo);Lima (Huaral y Yauyos); Cajamarca (Cutervo y Celendin);Cuzco (Anta y Calca) ; la Libertad ( Otuzco) y Piura
(Ayabaca).La caracterizacion morfoldgica se realizo en base a un descriptor propio que consta de 48 caracteres de planta, hoja,
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flor, fruto y semilla, debido a que no se tiene publicado por Bioversity (Ex - IPGRI). El sistema de plantacion fue el tresbolillo de
3.5 x3.5m, quedando establecido la coleccion en 0.81 ha. Para el anélisis de agrupamiento se utilizo el INFO STAT version 2016
que tiene mayor precision y permite agrupar mejor las similitudes en relacion al NTSYS.

RESULTADOS Y DISCUSION
Al realizar la caracterizacién morfoldgica en el 2016 conla
finalidad de analizar la variabilidad de frutos de 183
entradas de tuna ,se determino 26 grupos o morfotipos
utilizando 28 caracteres de fruto a una distancia taxondmica
de 10.49 (Fig3)yconrelacion alaplanta, cladodios y flor
se formé 20 morfotipos a través de 21 caracteres a una
distancia taxondmica de 13.11.De acuerdo a esta
clasificacion el grupo 7 que representa el 4.37 % del total de
las entradas corresponden a tunas blancas (Cayhua)
consideradas como accesiones promisorias por tener el peso
de fruto mayor de 180 g. Los grupos 4 y 15 que
corresponden al 6.01 y 2.19 % , agrupa a las accesiones
promisorias que tienen caracteristicas comerciales de forma
ovoide, mayor tamafio y con cantidad intermedia de
semillas. Cuando se agrupa considerando la planta, cladodio
y flor , podemos observar que la agrupacion establecida se . i

. . . Fig. 3 Dendograma de 183 entradas de tuna a través
ajusta mejor a la realidad de las plantas en el campo. Entre 28 caracteres de fruto
los caracteres estudiados la correlacion mas alta se encontro
cuando se asocié el peso de pulpa (g) con el peso de fruto (g) ;la longitud de receptaculo (mm) con la longitud de la flor (mm); y
la longitud de fruto (mm) con el peso de fruto (g) ,con
valores de r = 0.89,0.79 y 0.70 respectivamente. Al realizar
el ACP se encontrd que el primer componente (CP,) explica icioiongitua do recepticulo™ |

el 30 % de la varianza total, el segundo (CP,) explica el 9 %, %

y asi sucesivamente, hasta llegar al CP, que explicael 73 % %
de la variabilidad total acumulada. De acuerdo a la ubicacion I
de los caracteres en el primer cuadrante del biplot (Fig 4),

podemos ver que los caracteres mas discriminantes de la
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variabilidad genética del germoplasma de tuna resultaron : e t : - ——
ser: el peso de pulpa (g), peso de fruto(g), longitud de AL N (
fruto(mm) y diametro de semilla con r >0.70.Asi mismo se

identificaron como accesiones promisorias en base al
tamariio de fruto, calidad comercial , textura y sabor dulce a

las entradas :PER-001557,PER-001524, PER-001514 para “
la tuna blanca; PER-001564, PER-001522, PER-015080 .,
para la tuna amarilla ; y PER-001559,PER-001567 y PER-  *

018034 para la tuna morada (Fig 5), Fig. 4 Distribucién de los caracteres originales sobre el primero y segundo
componente principal
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CONCLUSIONES

1.Entreel 2014 y2016 conlafinalidad deevaluar la variabilidad de frutos en 183 entradas de tuna ubicado en Vizcachayocc
(2750 msnm), se determino 26 grupos o morfotipos utilizando 28 caracteres de fruto a una distancia taxondmica de 10.49 y
con relacién a la planta, cladodios , flor y fruto en 182 accesiones se formé 20 morfotipos a través de 21 caracteres a una
distancia taxonémicade 13.11.

2.El primer componente principal explica el 30 % de la varianza total, el segundo explica el 9 %, y asi sucesivamente, hasta que
toda la variabilidad queda distribuida diferencialmente entre
los primeros 7 componentes.

3.Los caracteres discriminantes de germoplasma de tuna
son: el peso de pulpa (g),peso de fruto(g), longitud de
fruto(mm)y diametro de semilla conr>0.70

4. Se identificaron como accesiones promisorias en base al
tamario de futo, calidad comercial, textura y sabor dulce a las
entradas:PER-001524 para la tuna blanca, PER-001522
para la tuna amarillay el PER-001567 para la tuna morada

6. Se tiene generado toda la tecnologia de produccion de la
tuna incluyendo la poda y polinizaciéon manual, que fue
publicado en el Resumen del V Congreso Latinoamericano
de Agronomia, llevado a cabo en el 2013 en Esmeraldas -
Ecuador.

PER-001524 (Cayhua) E PER-001522 (Amarilla)’ PER-001567 (Susy Dl'az)‘j

Fig. 5 Accesiones promisorias de tuna para la
Region de Ayacucho
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